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Dr hab. Aleksandra Pekowska, prof. IBD PAN — studiowata biologie na Uniwersytecie tddzkim,
gdzie w 2006 roku obronita prace magisterskg pod kierunkiem dr tukasza Putaskiego jako
student w Katedrze Biofizyki Molekularnej kierowanej przez profesora Grzegorza
Bartosza. Prace doktorskg realizowata w laboratorium dr Pierre'a Ferrier (CIML, Marsylia). Jej
efektem byto opisanie specyficznej struktury chromatyny, ktéra przyczynia sie do kontroli
aktywnosci gendw (Pekowska A., i wsp., 2011, EMBO J, Pekowska A., i wsp., 2010 Genome Res.).
W 2011 roku, dotgczytam jako post-doc do grupy badawczej dr Wolfganga Hubera (EMBL,
Heidelberg). Nasze badania zaowocowaty odkryciem, ze utrata plastycznosci komérek majaca
miejsce w trakcie rozwoju embrionalnego ma zwigzek z tworzeniem sie unikatowej
tréjwymiarowej struktury genomu w jadrze komdrkowym (Pekowska A., i wsp., 2018 Cell
Systems). W ramach drugiego stazu post-doc w 2016 roku dotaczyta do zespotu dr Rafaela
Casellasa (Narodowe Instytuty Zdrowia, Bethesda, U.S.A.) gdzie zostata opisana unikalna
struktura chromatyny zwigzana z kontrolg ekspresji genéw (Vian L., Pekowska A., i wsp. 2018
Cell). Od 2019 roku jest Kierownikiem Centrum Doskonatosci Dioscuri — Pracowni Biologii
Chromatyny i Epigenomiki w Instytucie Biologii Doswiadczalnej im. M. Nenckiego PAN w
Warszawie. Program Dioscuri to program zainicjowany przez Towarzystwo Maxa Plancka,
prowadzony wspdlnie z Narodowym Centrum Nauki i finansowany wspdlnie przez MNiSW i
BMBF Niemiec. W prowadzonej pracy sg wykorzystywane narzedzia opierajace sie na
technologiach wysokoprzepustowego sekwencjonowania DNA. Uzywane sg rowniez tak zwane
nozyce molekularne (CRISPR-Cas9) oraz mode komérek macierzystych, aby lepiej zrozumieé
genetyczne podstawy ewolucji i funkcji astrocytéow, jednej ze stabiej zrozumianych grup
komédrek w mdzgu. Ponadto, w zakresie zainteresowan badawczych uczestnikdw programu jest
wptyw tréjwymiarowej struktury genomu na regulacje aktywnosci gendéw.



